\TAT;
S \Y\D

viE ®
) Iy

Coxykh

UNIVERSITA
DI SIENA

1240

%

sUniy,
Upyyv®

Prof. Francesco Frati

Professore Ordinario di Zoologia
Dipartimento di Scienze della 1 ita

Nato Siena il 19 gennaio 1965.

Formazione

Laurea in Scienze Biologiche all’Universita di Siena (1988).

Dottorato di Ricerca in Biologia Animale in Animal Biology all'Universita di Siena (1992)
PhD fellow al Cornell Medical College, New York (1990-91).

Visiting post-doc alla University of Connecticut (1992).

Adjunct Professor alla Temple University

Incarichi istituzionali

Rettore dell’Universita di Siena (2016-2022).

In precedenza, presso 'Universita di Siena University of Siena: ProRettore Vicario (2011-16), vice-
Preside della Facolta di Scienze (2007-10), Direttore del Dipartimento di Biologia Evolutiva (2003-09),
Coordinatore del Dottorato in Biologia Evoluzionistica (2010-11), presidente and membro del
Comitato per la Didattica di due Corso di Lurea e un Corso di Laurea Magistrale.

Membro ordinario dell’Accademia Italiana di Entomologia.

Membro del Consiglio Direttivo dell’'Unione Zoologica Italiana (2007-11).

Membro del Comitato Editoriale delle riviste Pedobiologia and Entomologia.

Membro del Consiglio di Amministrazione del Tuscany Health Ecosystem.

Interessi scientifici e di ricerca

Evoluzione e filogenesi molecolare degli artropodi, con particolare riferimento agli esapodi basali;
genetica di popolazione dei collemboli; evoluzione molecolare del genoma mitocondriale; biologia ed
evoluzione dei collemboli antartici; monitoraggio delle zanzare vettrici di arbovirus e stima della
diffusione della resistenza agli insetticidi; studio del genoma del coleottero giapponese Popillia japonica,
specie invasiva di interesse economico; tracciabilita molecolare dei prodotti ittici commerciali.

Progetti di ricercar in corso

Coordinatore Scientifico dello Spoke 3 (biodiversita terrestre) del National Biodiversity Future Center
(NBFC) (PNRR - M4C2)

Membro del progetto INF-ACT (One Health Basic and Translational Research Actions addressing Unmet Needs
on Emerging Infections Diseases) (PNRR - M4C2).

Mebro del progetto IPM-Popillia (Integrated Pest Management of the invasive Japanese Beetle, Popillia japonica).
H2020.
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In precedenza, destinatario di finanziamenti da: EU, PRIN, PNRA, Regione Toscana, NATO,
Fondazione MPS.

Attivita didattica corrente (University of Siena)
Evoluzione Biologica (Laurea in Biologia)

Biologia Animale (Laurea in Agribusiness)

Entomologia Medica (Laurea Magistrale in Biologia Sanitaria)
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